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AGM GAG

-> gag cds
VERVET.CON ATGGGGGCGGCTACCTCAGCA...CTaAAtaGGAGACAATTAGACCAATTIGAG?A?ATACGACTtCGCC 65
AGMTYO A-A 67
AGM155 C TG C-T 67
AGM3 A C-T 67
AGI63 e s AG C---A-A------T-A---- 67

GRIVET.CON  ATGGGCGGGGGTCACTCAGCA...CTGTCAGGGAGAAGCCTCGACACGTTCGAGAAGATTAGGCTACGTC

67

67

137

137

140

207

207
210

AGM677 67
TANTALUS.CON ATGGGAgchGACACTCGgCA .CTGICAgGUAGYAATTTgGACaCATTIGAgAaAATaCGCTTACYCC 67
AGM9 - A--TG-----A 67
AGM17 A J— A 67
AGM27 e T A-... A--A [N TN, S 67
AGM40 C-- 67
AGMA9 e Y. N—) 67
SABAEUS.CON ATGGGTGCGAGTAACTCAGTC.. TTAAGTGGTAGGAAACTAGATGCATTCGAATCAGTCAGGTTACGGC
SABIC 67
SYKES.CON  ATGGGAGCAGCGGGGTCGGCAATATTAACAGGTAGAGAGCTAGACAGATATGAGAAAATTCGGCTCCGAC
SYK 70
TANTALUS.CON ATGGGAgcgGGACACTCGQCA...CTGICAJGIAGIAATTTgGACaCATTIGAgAaAATaCGCTTACYCC 67
TV_AGM692 - TT-e-TTCor-Acne . memememenen A--A--A---CAx---AC-T-----TC-T---- 67
VERVET.CON  CGAaCGGAAAGAAAAAGTA?CAAATTAARCATTTAATATGGGCAGGCAAGIAGATGGAGCGCTTCGGCCT 134
AGMTYO 137
AGM155 T A-we-C 137
AGM3 —C C A 137
AG963 A-T G T--A 137
GRIVET.CON  CGAACGGGAAAAAGAAGTACCAAATTAAACATTTAATATGGGCAGGAAAAGAAATGGAACGATTTGGGTT
AGM677 137
TANTALUS.CON CGAACGGAAaGAAAAAGTAICAAITaAAACATITaATATgGGCAGGCAagGAaATGGAGCGCTTCGGCCT 137
AGM9 e G---r-A--CA=---G----C GA 137
AGM17 C A G g p— 137
AGM27 T 137
AGM40 137
AGM49 c G A 137
SABAEUS.CON CCAACGGAAAGAAGAAGTATAAGTTAAGACATCTAGTATGGGCAAGCAAGGAACTAGATCGATTTAGCCT
SAB1C 137
SYKES.CON  CGAAAGGGAAGAAGCGCTACCTAGTTCGACATTTAGTTTGGGCAAAGAAGGAGTTGGACAGATTCGGCCT
SYK 140
TANTALUS.CON CGAACGGAABGAAAAAGTAICAATAAAACATITaATATGGGCAGGCAaGGABATGGAGCGCTTCGGCCT 137
TV_AGM692  --rmemmrmemeemeeeConen G g p— 137
VERVET.CON  CCATGAGAGQTT2(T?GA?%aCAGA?GAaGGaTGTAAAAGATCATAGAAGTCCTCTa?CCecTAGAACCA 199
AGMTYO  eeeeeeeen G--G--G---G-G-G----GA C 207
AGM155 [CHE, N —— y G, SN 207
AGM3 G A----C--G 207
AG963 T-TT--TT 207
GRIVET.CON  ACATGAGAAACTTTTAGAAACAAAAGAAGGCTGTCAAAAAATCATAGAAGTTTTAACCCCGTTGGAACCG
AGM677 207
TANTALUS.CON CCATGA?AQACT2TaGAAACAAAAGARGGATGTCAAAAGATCATAGAAGTaITagCCCCITAGAACCA 205
AGM9 - GG GA-----Croemv T- 207
AGM17 e G-e-T G T 207
AGM27 e To-A G G G 207
AGM40 e T--T-G c G 207
AGM49 e C-G--TC-G T c c 207
SABAEUS.CON TTCAGCAAATCTCTTAGAGACAAAGGAAGGGGTCGTCAAAATTCTTAGTGTACTCCTTCCCCTAGTTCCT
SABIC 207
SYKES.CON  TTCGGACCAACTCATGGAGTCTAAAGAAGGCTGTGAAAAAATTCTCACAGTCCTACTTCCATTAGAAGCT
SYK 210
TANTALUS.CON CCATGA?AaACT?tTaGAAACAAAaGAaGGaTGTCAaAAaATCATAGAAGTatTagCCCCCtTAGAACCA 205
TV_AGM692 - Y.\ i — G----G--G--A----G GCTT 207
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AGM GAG

VERVET.CON ACAGGgTCGGAgGGctTaAAAAGTCTGTt”AAtCTtGTGTGCGTa’>T7t°TTGCgTCCAC'7aaGAa’7AGa 263

AGMTYO - C-A-A--T-G--A-G---C-- 277
AGM155 A--AA-G AT----G T-GCT CAm- 277

AGM3 T--C T-G-T--A--A-TA-G 277

PN LT R— C GC-A-A--A----CGC---C-- 277

GRIVET.CON ACAGGCTCCGAGGGGCTAAAAGCTCTGTTTAATTTGTGCTGCGTCATTTGGTGCATTCACGCAGAACAGA 277
AGM677 277

TANTALUS.CON ACAGGATCGGAgGGCTaAAAAGICTGTHAATTTgIgCTgCGTCATTTGGTGIATTCACGCAGAACAGA 275

AGM9 G--A A AGT--A 277

AGM17 A---G 277

AGM27 C 277

AGM40 e A----GCrnmr--C--A--C----AAC G 277

AGM49 AC 277

SABAEUS.CON ACAGGGTCAGAGAATTTAATTGCTCTCTTTAATTTATGCTGCGTGTTAGCTTGTATTCACGCAGAAATAA 277
SABIC 277

SYKES.CON  AATGGGTCAGAAAATTTAAAAAGCCTTTTTGGCATAATTTCGGTCGTATGGGCCGTTCATGCCAAAAAGG 280
SYK 280

TANTALUS.CON ACAGGaTCgGAgGGctTaAAAAGtCTthtAATTTgthTgCGTCATTTGGTGtaTTCACGCAGAACAGA 275
TV_AGM692  --C--Groor-Ac-Tormeoens (SR - Y\ o —— C--C---TCAG--GC-- 277

VERVET.CON AAGTGAAAGACACAGAgGAAGCagTAGCAACAGTAAGaCAAtgCTGCCAICTAGTGgAaAAaGAAAaAAg 333
AGMTYO 347

AGM155 TT--T C C C 347

AGM3 A T G----G-A 347

AG963 G G 347

2010G G C---nA 47

GRIVET.CON  AAGTGAAAGACACAGAGGAAGCTGTAGTAACAGTTAAGCAACACTACCATCTAGTGGACAAAAATGAGAA 347
AGM677 347

TANTALUS.CON AAGTGAAAGACACAGAgGAaGCTGTAGaAAGTAAaaCAACAcTgCCATCTAGIGGAAAAAGAAAAAAC 345
AGM9 CG G---G-C 347

AGM17 347

AGM27 A A G 347

AGM40 C--C-nmmn G G 347

AGM49 T G G C 347

SABAEUS.CON AAGTGAAAGATACAGAGGAAGCAAAAGCGAAAGTAAAAGAGGAAGTG.. .CCAGCAGAAATGACAGAAAG 344
SABIC 344

SYKES.CON  AAGTAGAAGACACTGAGCAAGCAAAACAGAAAGTAAAAGAAGCATGTAAT.. TGGAAAGATGACCCACC 347
SYK 347

TANTALUS.CON AAGTGAAAGACACAGAGGAaGCTGTAGaAAGTAAGaCAACACTgCCATCTAGIGGAAAAAGAAAAAAC 345

AV e Y T ——— YN 5 S ¢ Y ¢ S —— C--GTG-G-A 347

VERVET.CON  tGCA...coovvrrsirrcssrrcnnnn.. 22222222222%acagaGaCAICTaGTGGacaa... 358

AGMTYO . 372

AGM155 372

AGM3 e .GAAAGAAATACA - ommemmmmememns .. 384

AG963 372

2010G 72

GRIVET.CON 357

AGM677 357

TANTALUS.CON TGCA .ecveereeeeeeeeeseeeeseereenren gCagcGCCATCTgGTGGCCAA... 370

AGM9 OO — .. 372

AGM17 372

AGM27 . .. 372

AGM40 -A AewA-.. 372

AGM49 —— 372

SABAEUS.CON  TGCC......oorvoereeeereeerrenree. ACAGCGACATCTAGTGGCCAAACT 372

SABIC TP 372

SYKES.CON  AGCGACATCTGGTGGACAAAGTGAAAATAGCAGTCAAAACATGGCTAGTGAGACATCTAGTGGCCAAAAG 417
SYK 417

TANTALUS.CON TGCA ..o gCagcGCCATCTgGTGGCCAA... 370

TV_AGMBO2 <o 351
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AGM GAG

VERVET.CON ... aAGAAAAaTgACA’>gggaa’7AaCagcgcCaccTGGtggc AGtCAaAATT 405
AGMTYO . B AT T-G GT--...-----G---- 421
AGM155 JoN— A---CA---GG ------- A--memee-
AGM3 B A----GT o Tommmmmmmeeae R
AG963 ceeammmn- G-A---G--AG-C
2010G B O G-TCC-C-G-GA-AT-TAG—-ACAG...~G-—- 121
GRIVET.CON TR AAGAAAAATGAG..... . ACAACAGCGCCACCTGGTGGCGAATCAAGAAATT 403
AGM677 T 403
TANTALUS.CON ....oovvvviiinnn aAgCAAaATtaCAac.. ’>cAgcTGCGCCAcCTthGGccaacATGGAAATT 418
AGM9 .C WTT 421
AGM17 A f‘-—TA T 421
AGM27 C LTIT C---AG-G--------- 421
AGM40 pmme- C--AG--GG...C---A------- T--Cmmmmmmmmmm oo 421
AGM49 -A o A--A T 421
SABAEUS.CON AAGGAACTGCAGGCAAAAAAGAAAAATGAG......CCAACAGTGACACCTAGTGGTGGCTCGCGAAATT 436
SABIC e 436
SYKES.CON GTAGTACAGCAGGAAAAACAAAAG......... GCAGCAACACCGCCACCTAGAGGA......... AACT 469
SYK e 469
TANTALUS.CON ......ccovnenee. aAgCAAaATtaCAac...?cAgcTGCGCCACCTgGtGGecaacATGGAAATT 418
TV_AGM692 ... GCCAAAGGAAT-G--A-G......A--A-AC--A-----A----TAGGAG-CA----- 403
VERVET.CON TtCCaGCaCAACAaCAa .GGaAATgCaTGGgTaCATGTaCCacT?TCaCC?CGCACCctTaAATGCgTG 470
AGMTYO G . CT-G-----G------m--mmm---- 488
AGM155 ---C GG 488
AGM3 -C G... 500
AG963 -C-----G C 488
2010G L OSEEEE G...----- Anmmmmmmmm e C--T--A-----G--G-------- 188
GRIVET.CON  ACCCAGTAGTAAATCAG...AATAATGCCTGGGTACACCAGCCTTTGTCTCCGCGCACGTTAAATGCGTG 470
AGM677 470
TANTALUS.CON ACCCaGTagtaCAaCAa AAtAAcCAaTGGGTgcATactCCatTgTCaCCACGCACccTaAAtGC”TG 484
AGM9 e TCA---G---...--C--T GT G--C--C-- 488
AGM17 ----T G... G A---C G-----A-- 488
AGM27 CAG cem===T AT--GT----A----G-------- GT------- C-- 488
AGM40 e G--G---... T T-- 488
AGM49 e G...--C-----G-----A-----C--T--A--C--------- T--mmme- A-- 488
SABAEUS.CON ACCCCATTGTCAGTGTT...AATAATCAATGGGTCCACCAGCCATTGTCCCCAAGGACACTTAATGCTTG 503
SAB1C 503
SYKES.CON ATCCACTGCTCAGAAATCCTCAAAATCAGTGGATTCATACAGGAGTCCCAGTTAGGACTCTAAAAACATG 539
SYK 539
TANTALUS.CON ACCCaGTagtaCAaCAa...AAtAACCAaTGGGTgcATactCCatTgTCaCCACGCACccTaAAIGC?TG 484
TV_AGM692 ----G-C-CA---G--G...-----TGT------ A---GTG---C-TAGC--CA-A--AT------- T-- 470
VERVET.CON  GGTAAAaGCAGTAGAgGAgAAaAAATTIGGaGCAGAaATAGTaCCcATGTTcCAaGC?cT?TCAGAAGGe 538
AGMTYO T-----C--A--------- 558
AGM155 A G C--C 558
AGM3 C G G--TT-A G 570
AG963 A--G G-----G--A A--C G 558
20106~ - G A AT-G 258
GRIVET.CON  GGTCAAATGCGTGGAGGAAAAAAGGTGGGGAGCAGAAGTAGTCCCCATGTTCCAAGCACTCTCAGAGGGA 540
AGM677 540
TANTALUS.CON GGTaAAaacaGT?GAgGAaAAaAGYgTTTGGAGCAGAaATaGTgCC?ATGTTtCAaGCacTaTCaGAaGGc 552
AGM9 A-----G T-----T G T--G--- 558
AGM17 - G-----T--A C G--T--C 558
AGM27 e TGT--A--A-----G--A G--A--C CT G 558
AGM40 el G G-----C--T----C--mmmmmm e T 558
AGM49 T G 558
SABAEUS.CON GGTAAAAGTGATTGAGGAAAAGAAGTTCAGTGCAGAGGTAGTACCCATGTTTAGCGCCCTAGCAGAAGGA 573
SAB1C 573
SYKES.CON GGTGGAGGCTGTGAACTCCAAAAAATTTGATGCATCCATAGTGCCATTATTTCAGGCTCTAACAGAAGGA 609
SYK 609
TANTALUS.CON GGTaAAaacaGT?GAgGAaAAaAGOTTTGGAGCAGAaATaGTgCC?ATGTTtCAaGCacTaTCaGAaGGe 552
TV_AGM692 - GT-A-T--A-----G-AA----------- G-----T--C-------- G--C--G-------- A 540
I-C-12
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VERVET.CON
AGMTYO
AGM155

AGM3

AG963

2010G
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGM9

AGM17

AGM27

AGM40

AGM49
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK
TANTALUS.CON
TV_AGM692

VERVET.CON
AGMTYO
AGM155

AGM3

AG963

2010G
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGM9

AGM17

AGM27

AGM40

AGM49
SABAEUS.CON
SABIC
SYKES.CON
SYK
TANTALUS.CON
TV_AGM692

VERVET.CON
AGMTYO
AGM155

AGM3

AG963

2010G
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGM9

AGM17

AGM27

AGM40

AGM49
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK
TANTALUS.CON
TV_AGM692

AGM GAG

TGCAC?CCCTATGACATCAATCAGATGCTIAATGTCCTAGGAGAICATCAIGGGGC2CTaCAAATAGTGA 606
----- A TG G AT 628

----- C--A G T G---CT-Goremmee 628

----- A G----C G A~ 640

~T--C GT-----C A A 628

~T--T--A T-G T GG 328
TGTCTCTCCTATGATGTAAATCAGATGCTCAATGTAATAGGAGACCATCAGGGGGCATTACAAATTCTTA 610
610
TGC?T?AGCTATGACAT2AATCARATGITAAATGTCATAGGAGAICAICAGGGaGC?ATGCAAATIATIA 618

o T-A-T-wT--A (oY 628

~C-T T C-- G 628

-A-A-C T---GG O ¢ S M— c-C- 628

—-C-A T--A C G---A 628

—AT C----G C A 628
GCTATCCCTTATGATATCAATCAAATGCTCAATGCAGTAGGAGAACACCAGGGGGCACTACAAATAGTGA 643
643
TTTATTCCTTATGATCTCAATGGCATGCTTAATGCTGTAGGAGATCATCAGGGAGCCATGCAGGTAATTA 679
679
TgC?T?AGCTATGACAT?AATCAaaTGITAAATGTCATAGGAGAICAICAaGGaGC?ATGCAAATIATIA 618
~-TACCCCA--+--TG-G--Crrmrmnn- G-----TC-r--Cor=-G--G--CC---G--AG-G- 610

AAGAaATcATtAATGAgGAaGCAGCCCAgTGGGATgTAacaCACCCaCcaCCaGCAGGaCCctTaCCAgC 676
---G A T---C C 698
------- A C G--G-----C-----G----- 698
C A--G-T A 710
C T--mm-- C- 698
A--G A------ A--CA------ G--C-------- G--mmmmmmee- 398
AGGAAGTCATTAATGAAGAAGCAGCAGAGTGGGACAGGACACACAGACCACCAGCTGGCCCGTTACCAGC 680
680
AgGAaGTaATIAATGAaGAaGCAGCCcAgTgGGAC?TAaCcCAcCC?CC?CCAGCAGGaCCatTACCAGe 685
---------------- G---------A-T-----TC--G-A-----C--T------=moemmee- =T 698
-A--G G A----C T--A 698
---------- C-----G--G TA G--A C 698
--=-G--G--C--mmmmmmmmme e A------ T----T--T--C--T-------- C---C------- 698
-A-----C A T--G G--GC------ T 698
AAGATGTTATCAATGAAGAAGCGGCAGATTGGGACCTTAGACACCCGCCGCCGCAACAGCCCCCAGCTCA 713
713
AAGACATCATCAATGAGGAAGGGGCGGCATGGGATCTTGAACATCCCCAACCGCAACAACCTGCTCCACA 749
749
AgGAaGTaATtAATGAaGAaGCAGCCcAgTgGGAC?TAaCcCAcCC?CC?CCAGCAGGaCCatTACCAGCe 685
-A--G--C--C--------—-—- T A-T--A--T--C--A-------- G--GC-C----- 680

aGGACAgCTCcAGaGAcCCtaG?GGcTCaGAcaTAGCAGGaACCACtAGtaCAGTgCAAGAaCAgtTaGAa 745

G C-C T G-----C--CT----A-----mm oo 768
G--mm oo G--T--GG-G--A-----T G---C----G 768
-C C-G--- 780

T G--T A--mmmv 768
--------- T----m--A--An-----G A A------ 468
AGGGCAGCTAAGAGACCCGACAGGGTCAGATATAGCAGGAACTACCAGCTCAATTCAGGAACAAATAGAG 750
750
aGGgCAgcTaAGAGACCCaaGgGGgTCaGAtATAGCaGGAACaACTAGcaCagT?CAaGAaCAAAItGAg 754
---A--A--T-----T--C A-T--G CA--- 768
---A---T T T C------ T----G-mmmmmmm- 768

T C----A T--A-T 768

T C--A C C-- A--A 768
G- A-----G--C-----T--—--C-----T--T--G-----G--------- 768
GGGAGTGCTAAGGGACCCACAAGGGTCAGACATAGCGGGCACTACTAGCACAATACAAGAGCAAATAGAA 783
783
AGCAGGATTGAGGGATCCCTCCGCCTCAGACATAGCAGGAACAACAAGCTCAATTGCTGAGCAAATAGAA 819
819
aGGgCAgcTaAGAGACCCaaGgGGgTCaGAIATAGCaGGAACaACTAGcaCagT?CAaGAaCAAALtGAg 754
------ AT-G-----T--------------C--------G--T-----T--CA-T---------C-A--A 750
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AGM GAG

VERVET.CON  TGGATcTACACaGCtAAcCCcaGaGTAGATGTaGGgGCCcATCTAtaGaAGaTGGATtATcCTaGGgeTgC 815

AGMTYO T--T C-G T CC-G T-----A--T- 838
AGM155 T--T A--G C C T-A- 838
AGM3 - A C--T G--T G G---T--- 850
AG963 - T C T-----T 838
2010G A T G-----A-----T------- 538
GRIVET.CON  TGGACCTTCAATGCCAATCCAAGAATAGACGTAGGGGCACAATACAGAAAATGGGTTATTTTGGGCTTAC 820
AGM677 820
TANTALUS.CON TGGACcTTtAATGCtAatCCtaaaGTAGATGTaGGacGcaTcTAccGagGaTgGGTtAT°tTagGgCTaC 823
AGM9 - A--C-----C-----ACG A T-----T---- 838
AGM17 e C-----A-C------ G T T A------ CC-GA----C- 838
AGM27 A-A------A-GA-C-----A--C---------- 838
AGM40 - A C----G GA-AC----T-----mmmmoo-- T-----T---- 838
AGM49 C--G T AC C- 838
SABAEUS.CON TGGACCACCAGAGCACAGAATGCTGTCAATGTAGGAAATATTTATAAAGGATGGATCATCCTGGGTCTCC 853
SAB1C 853
SYKES.CON TGGATTACTAGGCAGAACAACCCAGTACAAGTAGGAGAAATATATAGAAGATGGATCATTCTAGGGCTGC 889
SYK 889
TANTALUS.CON TGGACCTTtAATGCtAatCCtaaaGTAGATGTaGGacGcaTcTAccGagGaTgGGTtAT?tTagGgCTaC 823
TV_AGM692 ----TT-AC-CA--C--C--A-G-A----C--G---GCT-----TA-GA------- A--AGC------ G- 820
VERVET.CON AaAAaTGTGTaAAAATGTACAACCCAGTgTCagTctTAGACATCAgaCAgGGaCC?AAAGAacC?TTcAA 883
AGMTYO e e O A------ C------- T--G-------- T-----G--C----- 908
AGM155 T T--T-----T A--G--C A----- 908
AGM3 T A G--C------ G-A----- 920
AG963 -G--G C-----A T T----- 908
2010G C T A--C A A C--T-- 608
GRIVET.CON  AAAAGGTAGTGCAGATGTACAATCCCCAAAAGGTCCTAGACATTCGACAGGGACCTAAAGAACCCTTCCA 890
AGM677 890
TANTALUS.CON AAAAaTGTGTAAAaATGTAtAACCC?gTcTCaGTHT?GAtATcCAGaCAaGGAGCcAAaGaaCCaTTcAA 891
AGM9 e G---mmmmeee- A----mo-- C--A--------- G-----A-----G--C--T-- 908
AGM17 ---G TA A G 908
AGM27 e C-----C--A--G---C-G-----T--------mm o= T-- 908
AGM40 - T--CA----G--CC-T-----T G--G 908
AGM49 C-----T G--C----- G G 908
SABAEUS.CON AGAAATGTGTCAAAATGTACAACCCAGTAAACATTTTAGACATTAAACAAGGGCCTAAAGAACCTTTCAA 923
SAB1C 923
SYKES.CON AGAAGTGTGTGCAGGTCTACAACCCTGTTTCTATCTTAGACATAAAACAGGGCCCAAAAGAAATTTTCAA 959
SYK 959
TANTALUS.CON AAAAaTGTGTAAAaATGTAtAACCC?gTcTCaGTHT?GAtATCAGaCAaGGAGCcAAaGaaCCaTTcAA 891
TV_AGM692 - C-G--------- T--AACAGGG---C-G-----A---------C-A-G----T-T--T-G 890
VERVET.CON gGAtTAtGTaGAtAGaTTcTAcAaagCaAT’)AGAGCaGAaCAgGCcTCAGGaGAAGTaAAACAaTGGATG 952
AGMTYO - G--C-----T-----G-----T G-----G 978
AGM155 A C T A A-—T C 978
AGM3 A--C--C G A-----T--G G 990
AG963 G C 978
2010G - T----GGA-C--C G 672
GRIVET.CON  GGACTATGTAGACAGATTCTATAAAGCCCTGAGAGCAGAACAAGCACCACAGGATGTTAAAAATTGGATG 960
AGM677 960
TANTALUS.CON aGAtTAtGTaGAcaG?TTcTAtcaaGCCcTtAGggcaGAaCAAACaCCcCAaGAtGtgAAAAatTgGATG 960
AGM9 ---C--C------C-T--T-----G---T-G C-- 978
AGM17 --C T--G CGC T-----G--C--A------- A---- 978
AGM27 - G-----A------ GC A A 978
AGMA40 G--mmmmmeee- T--A-------- G-----G--A A 978
AGM49 G--T--C C-- T CC------ 978
SABAEUS.CON GGATTATGTAGATAGATTCTACAAGGCTCTGAGAGCAGAGCAGACAGACCCTGCTGTAAAGAACTGGATG 993
SAB1C 993
SYKES.CON AGACTATGTAGACAGATTCTACCATTGCTTAAGAGCAGAGCAGGCGGACCCATCAGTCAAAGGGTGGCTA 1029
SYK 1029
TANTALUS.CON aGAtTAtGTaGAcaG?TTcTAtcaaGCCcTtAGggcaGAaCAAACaCCcCAaGAIGtgAAAAatTgGATG 960
TV_AGM692 C--mmo - T--A-----CA-G-----G--A--------- G-CT-T--G-----T--G--------- 960
I-C-14
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AGM GAG

VERVET.CON ACAGAATCaTTaCTCATtCA’)AATGCtAA’7CCAGAtTG’7AAaGTCATCCTgAAgGGCCTaGGaATGCACC 1019

AGMTYO A T T--G 1048

AGM155 T--G G-----C--C C----A--T T G------- 1048

AGM3 G T-----C--T A G T- 1060

AG963 A--A C C A--AT 1048

GRIVET.CON  ACACAAACTTTGCTTATCCAGAATGCCAATCCGGATTGTAAATTGATTCTGAAAGGATTGGGAATGAATC 1030
AGM677 1030

TANTALUS.CON ACagAaAC°CTgcTcAthAaAATGCtAAcCCaGAttgcAAatTaGT°chAAAgG°tTAGGaATGcATC 1027

AGM9 - G--C--CT-G T--mmmmmmeme-C-- A O 1048

AGM17 T C-- T------ CA AT ----- A-AC----G------- 1048

AGM27 e C--C------ G------- C-----G-----T--G-----A-------- G---mmmmmeeee- 1048

AGM40 T---T-G C-----G--C--T--GC-G--C--A-----AC------------ 1048

AGM49 -GC----G C-- C----TT G A--- 1048

SABAEUS.CON ACACAGTCTCTGTTGATCCAGAATGCCAACCCAGATTGTAAGACAGTGCTCAAAGGGTTAGGCATGAATC 1063
SAB1C 1063

SYKES.CON ACTCAAACACTGTTGATTCAAAATGCCAACCCAGAATGCAGACAGATCCTCAAGGCAATG...GTCAAAC 1096
SYK 1096

TANTALUS.CON ACagAaAC’>CTgcTcAthAaAATGCtAAcCCaGAttgcAAatTaGT?chAAAgG’>tTAGGaATGcATC 1027

TV_AGM692 - C--T---T-G----mmmmmmmmmmmme- G--T--GG-CA-T-------- GC----C-----C- 1030

VERVET.CON CcAC?cT?GAAGAAATG?T?ACtGCcTGTCAaGG?GT?GGaGGcCCAAG?TACAAAGCaAaAGT?ATGGC 1081
AGMTYO --=-C--T-mmmmeem- T-A--G--T-----G--G--A----------- C-mmmmmmmmmeee A----- 1118

AGM155 ---T--T C-G--A G--G T C-----C----- 1118

AGM3 ----T--A T-A A--G----- A----- g G----- 1130

AG963 -T--CT-A C-G A--A--G C G---T----- 1118

GRIVET.CON CAACCTTGGAGGAAATGCTAATAGCTTGCCAGGGAGTAGGAGGGCCACAACATAAGGCTAAGCTAATGGT 1100
AGM677 1100

TANTALUS.CON CaACcTTaGAaGAAaTGCTaACAGC?TGtCAAGGagTAGGaGGaCCAGGaCAtAAAGCcAAatTaATGGe 1096
AGM9 -C-----G T-----C GC-G----- 1118

AGM17 ----A A A----G C GC-T----- 1118

AGM27 El e G- T--C-----CA G T 1118

AGM40 -C-----G--G T-----C G 1118

AGM49 T G T T T 1118

SABAEUS.CON CAACCCTAGAAGAGATGCTTACTGCATGCCAAGGCATTGGAGGAGCACAACATAAGGCACGTCTAATGGC 1133
SAB1C 1133

SYKES.CON CTACCTTGGAGGAAATGCTGCAAGCTTGTCAAGGAGTCGGAGGACCCTTACACAAGGCAAAACTCATGGC 1166
SYK 1166

TANTALUS.CON CaACcTTaGAaGAAaTGCTaACAGC?TGICAAGGagTAGGaGGaCCAGGaCAtAAAGCcAAatTaATGGe 1096
TV_AGM692 -T----Gmmmmm oo T--G--A--C--G-------- G-----CCA-T-C----------- G----T 1100

VERVET.CON  AGAAATGATG......... CA”AacaTGCA?AgtCA’? AACATG.. ngCAgCAgGGa’”’?’?’?’? . 1124
AGMTYO  eoeeeeee, B 3o M.\ N N

AGM155 --G---C----G-----G... . 1164

AGM3 o-A--T-----A--C--G... A-A-—--C......... 1176

AG963 eremmmmn= wemmmmm———, A--GGCAGCA... 1170

GRIVET.CON ..GGACAG...AATATG...GTCCAAGTGGGA......... 1140
AGM677 1140

TANTALUS.CON 7 CAaaAcATGCAaGGgch .AacATG...gTacagggac?a......... 1139

AGM9 ...-CA---...--CGCTCA-GG-......... 1164

AGM17 1164

AGM27 e 1164

AGM40 L] R A-T...-CT---...---GCTCA-GG-......... 1164

AGM49 G-—-TT-—........ -G C-A----G--C---, . mmmmmm, , mmmmmme C-e 1164

SABAEUS.CON GGAAGCTATGACAGCGGCCTTTCAGCAACAAACAGTTGGGAACATCTTTGTGCAGCAAGGGGCAAGACCC 1203
SAB1C 1203

SYKES.CON AGAGGCCATG......GTAATGGCCCAGCAGTCAGTA...AATATG...GTACAAGGGCCA......... 1215
SYK e e, 1215

TANTALUS.CON ?GAAGC?ATG......... CAaaAcATGCAaGGgch .AacATG...gTacagggac?a......... 1139
TV_AGM692 A---ATG--......... A-TC-A-----G------ . spmmmee CA-GC-......... 1146
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AGM GAG

VERVET.CON ctAAa?TGTTACAAITGIGGAAAATTIG 1176
AGMTYO 1216

AGM155 1219

AGM3 1231

AG963 A C 1225

GRIVET.CON  .....CCTCAGAAAAAGGGCCCCCGAGGGCCG......... CTAAAATGCTTTAATTGTGGCAAATTTG 1195
AGMB77 e 1195

TANTALUS.CON ...... cCaAgagg’)GGaAGaGGcAGagGaAGAGGaCCa .cC?CGCTGCTTtAaATGIGGaCAaATIG 1198
AGM9 G T...A-C--T-----C--mmmmmmmmmme- A- 1222

AGM17 L T---AG--A----G--A--memeeeeee- P P C-----G---- 1225

AGM27 el e R C--G---- 1225

AGM40 GTC--A------- e 1222

AGM49 T-T A G-----A- 1225

SABAEUS.CON AGGGGTCCCTTAGGGGGAAGAGGTAGACCTCTGAACCCAAATATTAAATGTTACAATTGTGGAAAGCCTG 1273
SAB1C 1273

SYKES.CON ... TCAAAAGGGAGATCAATG......cccveeee. ATTAAATGCTACAATTGTGGGCAAATTG 1261

SYK 1261

TANTALUS.CON ...... cCaAgagg?GGaAGaGGcAGagGaAGAGGaCCa...cc?CGeTGeTTtAaATGIGGaCAaATtG 1198
TV_AGM692 ... GG--T---A--T-----G--------- CC-.....GTTAAA----AC--------- A--T--- 1204

VERVET.CON  GcCA?ATGCAaAG?CAaTG?cCtGAaCCAAGaAA?AtaAaATG?cTIAAaTGTGG?AA?c?aGG?CAC?T 1236
AGMTYO ---T A-----T--G G--A-C------T--A--G-----A--ATTG--A---C- 1286

AGM155 ----C-----G--G--G--T-----G A T A--G-C---G---T- 1289

AGM3 ---T A-----C G--G-G---CT-G--------G--A-C---G--TT- 1301

AG963 -A--C-------- G-----CA-A G C G--G-T---A---C- 1295

GRIVET.CON  GACATATGCAAAGGGAATGCAAGGCACCAAGACAGATCAAATGCTTTAAGTGCGGCAAAATTGGCCATAT 1265
AGM677 1265

TANTALUS.CON GaCAtaTtCAaAAAGACTGcCc?agaGgaGGaCCAAt?AAgTGICTCAAaTGTGGaAAaCCAgGaCACaT 1266
AGM9 -C--C-----G-----T-----C--G AC T- 1292

AGM17 ----T--T--GC----G--T-----T-----C----------- C------ A-G----- 1295

AGM27  ---A------T-AA----C--------CG-----C-----G-----G-------- G----- 1295

AGM40 1292

AGM49 1295

SABAEUS.CON GTCACCTGGCTAGATTTTGTAAGGCCCCTAGGAGACAAGGCTGCTGGAAATGTGGCAGCCCAGACCATCA 1343
SAB1C 1343

SYKES.CON GGCACATGCAAAAAGACTGCAAAAAGCCACTTAAAGCTAAATGCTTTAATTGTGGAAAAACAGGACACCT 1331
SYK 1331

TANTALUS.CON GaCAtaTtCAaAAAGACTGcCc?agaGgaGGaCCAAt?AAGTGICTCAAaTGTGGaAAaCCAgGaCACaT 1266
TV_AGM692 -G---G-G--G---A-T---A-TCA-AA---G---G-AGTA--C--G-------------- T--C--TT- 1274

VERVET.CON  aGCAAAAGACTGCAGG.......ccovevverrieriennnes GGACAGGTgAATTTTTTAGGGTAT 1276

AGMTYO  cmmrrmrme e et 1326

AGM155 1329

AGM3 S L 1341

AGI63 G T 1335

GRIVET.CON ...GGACAGGCAAATTTTTTAGGGTAT 1308

AGM677 1308

TANTALUS.CON gGCAAaaGACTGCAGaAaga.........ccccovereverunen. GGgCAGGC?AATTTTTTAgGgAGA 1308

AGM9 cimmmmmnas Anmnmemeee A--- 1335

AGM17 1338

AGM27 1338

AGM40 1335

AGM49 1338

SABAEUS.CON GATGAAAGATTGTCAAAAA. ... CAGGTTAATTTTTTAGGGTTT 1383

SABLIC s T 1383

SYKES.CON AGCAAGGGCCTGTAGGCAACCCAAGAGAAATCAAGGCCCTCCAGTTGCACAGGCTAATTTTTTAGGGAAA 1401
SYK 1401

TANTALUS.CON gGCAAaaGACTGCAGAAGA. ........crvverrerreaienn GGgCAGGC?AATTTTTTAgGgAGA 1308

TV_AGM692 --AGCA-TA------------ TAT 1314
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VERVET.CON
AGMTYO
AGM155

AGM3

AG963
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGM9

AGM17

AGM27

AGM40

AGM49
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK
TANTALUS.CON
TV_AGM692

VERVET.CON
AGMTYO
AGM155

AGM3

AG963
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGM9

AGM17

AGM27

AGM40

AGM49
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK
TANTALUS.CON
TV_AGM692

VERVET.CON
AGMTYO
AGM155

AGM3

AG963
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGM9

AGM17

AGM27

AGM40

AGM49
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK
TANTALUS.CON
TV_AGM692

AGM GAG

GG?.. CGGTGGAtGGGg’>CaAAACCgAGAAAtTTTCcC ......... GCcGC?ACTCtTGG?G?G...G 1326
B T C e L e e NN T-mmmmee- A-C-..- 1381
-C... A------- A . --A--C--------G-C-...- 1384
B O AG-G-----C----------- ) S R 1396
--A... C----A CooTerr s To-ConeAeAT- 1390
GGC...CATTGGGGAGGAGCGAAACCAAGAAATTTTGTGCAATACAGAGGAGACACAGTTGGTCTG...G 1372
--- 1372
ATGcc7aCaCCangGGtTCcAAgCCGCGCAATTTTTTA ............ GAGCAAGQCcGGAgcC...G 1362
. A A - 1387
reemmmm—-, A--meem 1393
1393
1387
................. e 1393
GGC .CCCTGGGGCAGAGGGAAACCCAGGAATTTC. oo, CCTCTGACCTCCATCA 1432
T e PRI 1432
GGATGGGGGGTCTCCAGGAGGCCCCCAGCCAACTTC. ..ovveeeeeooonn.. CCAGTGAGGAGC...G 1450
.............................. 1450
ATGcc?aCaCCaTggGGtTCcAAgCCGCGCAATTTTTTA............ GAGCAAGQcGGAgcC...G 1362
GGC...-GGTGGAT---AG-A--A--AAAA------—- ..o --A--CA-A-C---A...- 1366
AaCC?AGtGCGCCCCCTCCACCG??7 it 1348
1407
1410
1419
. 1413
................................. 1395
1395
........................ GgattccCCacaGGTCc 1406
————— 1433
1439
1439
1433
1439
GACCAACAGCTCCCCCAATGGAACGGGATTACAGCAGGCCGGAGGAAAATTGGTATGCAGACAGACCTCC 1502
1502
AGCCATCTGCTCCCCCTCTGGAGGAC............ ATCGAAGATGGGCCATGGCTCACATGGTCAGC 1508
............ 1508

TTCCGACGGCTcccec?aTgecC?gCGCAcC GgattccCCacaGGTCc 1406
-C--CT-C--C...--TCCA--GC-..ooiieeirecee e 1392

1. ?222?2?2?2AcaCCaTACGACCCaG CAAAGAAG CTCCTGCAGCA?TATGCAGAgAA?GGgAAaCA? 1402
....... GGCACC--C A--------A 1470

AACTCT-----T C A A 1473

....... -GT T A C--G-----G--G 1476
. G G--A-----G 1470
e ACAGCTTACGATCCAGCAAAGAAGCTCCTCCAGCAGTATGCAGAGAAGGGACAGCGC 1452

............. 1452
gcCA???gc?c?gGGAGCCcTACGACCCAGCCAagaGacTccTgGaaCAgTAtgCaAAaAAgGggGAcCAa 1471
CA--...--A-G------ A-mmmmnmmmeeeee AC----GT----G-mmmmmmmmmmmmmmm e G 1500
-—--...-TTGCA: T GG A--A------ 1506
--TGC G---G A A---T--G 1506
T---...--A-A----—-, A T-AT G--G 1500
-T--GACTGG-G---------m-mmmmmmmmmmoam G-----A-------- CA-G--G--A-----A--- 1509
GACCAGAGGACCAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCCCTGTTAAAGCAGTATGCTGTTCAGGGGAAACGG 1572
1572
ACAGATGAGCCAACAAGCACAAGCGAAGGCACAGAACTCTCCCTCGAAGAAACCCCCCACCAACAGGGAA 1578
1578
gcCA???9c?c?gGGAGCCcTACGACCCAGCCAagaGacTccTgGaaCAgTAtgCaAAaAAgGggGAcCAa 1471
....... AAC-CA--G--G------GA-----CTC-G--T-----GA-A---A-CC--G----A-C---- 1455
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VERVET.CON  tTGAGggAaCAaa?gA??Aaa.. CCaCCagCaatgAATCCaGAtTGGaCCGAgGGATATTCTTTGAACT 1466

AGMTYO C--mmme- G----A--GG--T...-----G 1537
AGM155 A----AA-T--G-AC- GA--C...--C----—G AC A 1540
AGM3 e G--AA---... G A 1543
AG963 - GG--AG-G-...A-----C---CA-------- C---G-G--A---------m-m- 1537
GRIVET.CON CTGAGAGAGGAGAGAGAACAG...ACAAGGAAACAGAAGGAGAAAGAAGTGGAGGATGTTTCCTTGAGCT 1519
AGM677 1519
TANTALUS.CON cTaAggAagCAgAAGGAG.......cccvcvvveeieeenn. AAQGAacTGGAGGAITATTCCTTGAGTT 1517
AGM9 G 1546
AGM17 1552
AGM27 1552
AGM40 1546
AGM49 - A 1555
SABAEUS.CON CAGAAACAGCAGTGGCAAAACCACTCGCCACAACAGAGCCCCTACGAGGAGGCTTACAGCTCCCTCAGGT 1642
SAB1C 1642
SYKES.CON GTGCTCTCGCCGAAGGAG......AGCAGTGGGAAGGAGGAGACCAAGAGTCTCTATCCCTCTCTCAGCT 1642
SYK e L 1642
TANTALUS.CON cTaAggAagCAgAAGGAG.......cceveueeeeieenn. AAQGAacTGGAGGAITATTCCTTGAGTT 1517
TV_AGM692 -A-----GAA-AGTA---.....AAGAGCTCCCAAGCGGGG-G---GGAA---------------- AA- 1519

cds <-
VERVET.CON CCCTCTTTGGAGAAGACCAATAA 1489
AGMTYO 1557
AGM155 1560
AGM3 1563
AG963 1560
GRIVET.CON CCCTCTTTGGAGGAGACCAA 1539
AGM677 e 1539
TANTALUS.CON CCCTCTTTGGAGAAGACCAA 1537
AGM9 e 1566
AGM17 -- 1554
AGM27 e 1572
AGM40 e 1566
AGM49 e 1575
SABAEUS.CON CTCTCTTTGGAGAAGACCAA 1662
SAB1C e 1662
SYKES.CON CTCTCTTTGGAGAAGACCAA 1662
SYK e 1662
TANTALUS.CON CCCTCTTTGGAGAAGACCAA 1537
TV_AGM692 —----mmmmmeemeeee- 1539
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